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Представители родов Jiella и Aurantimonas принадлежат семейству Aurantimonadaceae класса 
Alphaproteobacteria. Согласно базе данных LPSN в настоящее время в роде Aurantimonas валидно 
описаны четыре (https://lpsn.dsmz.de/genus/aurantimonas), а в роде Jiella – восемь видов 
(https://lpsn.dsmz.de/genus/jiella). Представители данных родов распространены в соленых местах 
обитания – морской воде, глубоководных донных осадках, кораллах, мангровых и галофитных 
растениях; желтопигментированы, выдерживают до 12-14% NaCl в среде. Филогенетически 
представители данных родов довольно близки и разделяются на основании геномного анализа, так 
расчетные значения AAI среди видов рода Aurantimonas варьируют в пределах 75.8-92.1%, среди видов 
рода Jiella – 78.2-93.4%, а значения POCP – 64.9-85.2% для Aurantimonas и 61.9-78.3% для Jiella (Sbissi 
et al., 2025). Интересно, что среди известных представителей обоих родов способность к метилотрофии 
до настоящего времени не обнаруживалась. Ранее нами из проб соленой почвы техногенного биотопа 
(г. Соликамск, Пермский край) на минеральной среде К с 3% NaCl, La(NO3)2 и метанолом (в качестве 
единственного источника углерода и энергии) выделен штамм MH4.  

Цель работы – идентификация и характеристика нового аэробного метилотрофного изолята – 
штамма MH4. 

Штамм представлен грамотрицательными подвижными палочками, является мезофилом и нейтро-
филом, растет до 11% NaCl в среде, использует широкий спектр углеводов в качестве источника углерода 
и энергии, а также слабо растет на метаноле, этаноле и глицерине, этилацетате, не растет на метиламине, 
диметиламине, диметилсульфоксиде, ацетоне, пентаноле и метилсульфонилметане.  

Последовательности гена 16S рРНК и генома штамма MH4 доступны в базе данных NCBI 
GenBank под номерами OP056726.1 и JAJAVB000000000.1, соответственно. Согласно 
филогенетическому анализу на основании нуклеотидных последовательностей гена 16S рРНК штамм 
занимает промежуточное положение между представителями родов Aurantimonas и Jiella, имеет 98.4% 
сходства с A. coralicida DSM 14790T и J. mangrovi KSK16Y-1T, 98.1% с J. pelagia HL-NP1T и менее 98% 
с другими валидно описанными видами этих родов. Геномный анализ также выявил отличия: значения 
dDDH, ANI, AAI и РОСР между штаммом МН4 и ближайшими типовыми представителями родов 
Aurantimonas и Jiella составили 21.4 и 23.1%, 78.1 и 79.1%, 73.9 и 74.5%, 62.3 и 67.2%,  соответственно, 
что было ниже значения для разделения видов (ANI < 95 %, dDDH < 70 %) (Meier-Kolthoff et al., 2013). 
При этом определяющим расчетным индексом для идентификации нового штамма стал уровень РОСР, 
согласно принятым в настоящее время порогам для разделения видов данных родов (< 64.9% c 
Aurantimonas и > 61.9% c Jiella) (Sbissi et al., 2025).  
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Штамм MH4 синтезирует и накапливает внутриклеточно биодеградабельный, биосовместимый, 

термопластичный биопластик полигидроксибутират (ПГБ), перспективный в качестве альтернативы 

традиционным пластикам. В геноме штамма обнаружены гены биосинтеза ПГБ (phaABС, 

LH400_16675-16685; phaR, LH400_10540).  

Таким образом, новый метилотрофный изолят, штамм МН4 (=ВКМ В-3413), представляет новый 

вид рода Jiella и является биотехнологически перспективным в качестве продуцента биопластика. 
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Новый метилотрофный штамм MH4 выделен нами ранее из проб соленой почвы техногенного 

биотопа (г. Соликамск, Пермский край) на минеральной среде К с 3% NaCl, La(NO3)2 и метанолом 

в качестве единственного источника углерода и энергии. На основании филогеномного анализа, 

штамм МН4 является новым представителем рода Jiella (номер генома в NCBI GenBank 

JAJAVB000000000.1). Представители этого рода встречаются преимущественно в соленых биотопах, 

морской воде и донных осадках, мангровых растениях. Известно, что в морской среде важным 

источником фосфора являются неорганические фосфаты, при этом органические фосфаты, такие как 

фосфонаты, играют решающую роль в олиготрофных местах обитания, где доступность фосфатов 

ограничена. Среди описанных представителей рода Jiella, штаммы J. pelagia HL-NP1T и J. sonneratiae 

MQZ13P-4T являются перспективными для утилизации фосфонатных соединений, поскольку имеют 

гены, кодирующие ферменты C-P лиазных комплексов, ответственных за деградацию и растворение 

широкого спектра фосфонатов. 

Цель работы – поиск генетических детерминант, ответственных за солюбилизацию 

неорганических и органических фосфатов, и оценка генетического потенциала нового метилотрофа 

для улучшения доступности фосфора в почвах.  

Согласно аннотации сервиса RAST (https://rast.nmpdr.org/), штамм MH4 имеет 5447 кодирующих по-

следовательности, из которых 1471 (28% от общего числа) распределены по 363 группам. Большинство ге-

нов нового штамма связаны с метаболизмом аминокислот и их производных, углеводов, фосфатов, белков 

и ароматических соединений, дыханием, кофакторами (включая витамины/простетические группы/пиг-

менты), мембранным транспортом, стресс-реакцией, а также подвижностью и хемотаксисом.  

Согласно анализу, выполненному с помощью KEGG BlastKOALA (https://www.kegg.jp/blastkoala/), 

2697 генов, кодирующих белки (49.5% от общего числа), связаны с известными бактериальными метабо-

лическими путями, включают обработку генетической информации об окружающей среде, сигналинг 

и клеточные процессы, метаболизм углеводов,  аминокислот и фосфатов. Следовательно, штамм 

MH4 использует ресурсы, доступные в окружающей среде, а способность к подвижности и хемотак-

сису, наряду с устойчивостью к стрессовым факторам, указывают на его высокую адаптивность 

к условиям окружающей среды.  


