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Запасающий корень представляет собой важную с экологической и экономической точек зрения 

часть растения. Большое число сельскохозяйственных растений формирует запасающие корни, и редис 
посевной – один из таких видов. Редис посевной (Raphanus sativus) является модельным объектом 
кафедры генетики и биотехнологий СПбГУ; в СПбГУ также создана генетическая коллекция 
инбредных линий редиса [1]. В основе развития запасающих органов двудольных растений лежит 
вторичный рост, или рост утолщением, который осуществляется в основном за счет активности 
вторичной латеральной меристемы – камбия, а также его производных. Активность камбия зависит от 
баланса пролиферации дифференцировки различных типов клеток и регулируется работой систем 
WOX-CLAVATA, включающих в себя ген WOX, кодирующий гомеодомен-содержащий 
транскрипционный фактор, а также CLE-пептиды и их рецепторы – CLV1-подобные протеинкиназы, 
регулирующие экспрессию WOX [2–4]. Помимо этого, в регуляции активности меристем участвуют и 
другие компоненты, среди которых транскрипционные факторы HAM и KNOX. В настоящей работе 
исследовались гены, которые определяют продуктивность растений. Так, было идентифицировано два 
гена-кандидата из семейства WOX – RsWOX4 и RsWOX14, а также их мишени: отдельные 
представители семейств генов CLE, генов биосинтеза цитокининов и ответа на цитокинины. В 
промоторах генов-кандидатов обнаружены последовательности для связывания транскрипционных 
факторов WOX. Изучен эффект изменения экспрессии этих генов (сверхэкспрессия и РНК-
интерференция) на интересующие нас процессы, происходящие в запасающем корне. Предполагается, 
что исследованные гены могут являться кандидатами на роль мишеней для геномного редактирования. 
Работа поддержана грантом РФФИ 18–04–01017. 
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