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И КОЛИЧЕСТВЕННОЙ ОЦЕНКЕ САЙТОВ ПОСТТРАНСЛЯЦИОННЫХ МОДИФИКАЦИЙ 
С ПОМОЩЬЮ МЕТОДА ВЭЖХ-МС/МС В БЕЛКОВЫХ КОМПОНЕНТАХ ПЛАЗМЫ КРОВИ 
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Фибриноген, ключевой белок системы свертывания крови, среди всех белков плазмы проявляет 
самую высокую чувствительность к воздействию окислителей [1]. Окислительная модификация 
белков может привести к фрагментации боковой и основной цепи, агрегации посредством 
ковалентного поперечного сшивания и нарушению конформации, сопровождающим повышение 
гидрофобности молекулы и приводящим к изменению взаимодействий с биологическими 
партнерами [2]. Окисление фибриногена ведет к изменению процесса самосборки фибрина и 
формированию аномальных тромбогенных сгустков. Они характеризуются тонкими индивидуальными 
фибриновыми фибриллами, малой пористостью, низкой проницаемостью и, как следствие, 
повышенной устойчивостью к плазминовому гидролизу [3]. 

Разработка эффективной методики, которая бы включала выделение целевого белка из 
исследуемого образца плазмы или любой другой физиологической жидкости с последующим 
гидролизом выделенного белка для дальнейшего анализа методом высокоэффективной жидкостной 
хроматографии и тандемной масс-спектрометрии (ВЭЖХ-МС/МС) с исключением большого 
количества стадий процесса (например, многочисленных стадий переосаждения, различных видов 
хроматографии при выделении целевых белков) и использования агрессивных условий (например, при 
элюировании белков с носителей), а также с уменьшением общей трудоемкости и времени подготовки 
проб к анализу, является необходимой для использования в протеомных исследованиях. 

В рамках данного исследования была разработана и опробована методика ферментативного 
гидролиза на магнитных частицах за исключением стадии элюирования для дальнейшего анализа с 
помощью ВЭЖХ – МС/МС, позволила: 1) упростить процедуры при работе с большим количеством 
образцов, 2) сократить общее время анализа, 3) во избежание появления окислительных модификаций, 
не связанных с патологическими условиями или вызванных окислением, но возникающих в результате 
длительной подготовки образца или использования агрессивных условий элюирования, которые 
препятствуют анализу результатов. 
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